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Tekintettel a keresztszennyez6dés és a téves azonositas gyakorisagara, a tudomanyos kutatasi projektekben hasznalt sejtek hitelessége
komoly aggodalomra ad okot. Becslések szerint a sejtvonalakon alapuld kutatasok mintegy 15-20%-a tévesen azonositott sejtvonalakkal
dolgozik. Ezért a sejtvonal profiljanak STR-analizis segitségével torténé meghatarozasa kulcsfontossagl a megbizhato és megismételhetd
kutatdsok elvégzéséhez. Emellett egyre tobb folydirat kdveteli meg a sejtvonalak ellen6rzését, miel6tt egy cikket elfogadnak.

Szolgaltatasunk a kovetkezéket foglalja magaban

e Sejtvonal-hitelesités
o Osszehasonlitds online adatbazisokkal
e Publikacidra kész elemzési jelentés

Konnyen hasznalhato

o Kérjiik, téltse le a sejtvonal-hitelesitési megrendelélapot, és a kitoltott és kinyomtatott lapot csatolja a mintaszéllitmanyhoz.

Kérjlik, hogy a mintakat szobahémérsékleten, kitomott boritékban kiildje el nekiink.

o A gDNS esetében kérjiik, kiildjon nekiink = 50 pl 50ng/ul gDNS-t Trisben vagy EDTA-ban (10 mM Tris, 0,1 mM EDTA).

o Sejtpellet esetén kérjiik, hogy 1,0-5,0 millié sejtet adjon nekiink sejtpelletként. Kérjiik, mosson kétszer PBS-szel, és szuszpendalja
Gjra 0,5 ml 70-90%-o0s etanolban.

Markerek

e A human sejteket a Promega PowerPlex rendszerével tipizaljuk 16 STR markerrel.
o Az egérsejteket 18 STR markerrel tipizaljuk.

e Apatkanysejteket 14 STR markerrel és egy nemspecifikus markerrel tipizaljuk.

o Akutyasejteket 11 STR markerrel tipizaljak.

o Ahorcsogsejteket 10 STR markerrel tipizaljak.

Eredmények

Az eredményeket 2 héten beliil megkapja e-mailben. Az eredmények tartalmazzak az adatok 6sszehasonlitasat a Cellosaurus adatbézisaval.
A sejtvonalat hitelesitettnek vagy tévesen azonositottnak mindsitjuk.

Rovid tandemismétlodések (STR)

Egy 2-13 bazishdl alld, akar tobb szazszor ismétl6dé DNS-motivum alkotja a révid tandemismétlést (STR). Az STR-ben [évé ismétlédések
szamanak egyéni valtozékonysaga a PCR alkalmazéasakor az elGallitott fragmentumok hosszanak eltéréséhez vezet. A sejtvonalakat a
fragmentumok hosszanak ezen variacioi alapjan profilozzak tébb lokalizaciéban.

A sejtvonalak keverékeinek kimutatasa

Egy sejtvonal egy vagy tobb tovabbi sejtvonallal valé szennyez6dését a szennyez6 sejtvonal 10%-os gyakorisagaig lehet azonositani. A
sejtvonal-kombinacidk jellemz6en harom vagy tobb cstcsot tartalmazé STR-profilokat adnak egy vagy tébb l6kuszra vonatkozdan.
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